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Este estudio contribuye al conocimiento de la genética de poblacio-
nes en la Huasteca veracruzana mediante el análisis del linaje materno 
de restos humanos recuperados en el sitio arqueológico de Tabuco. 
Mediante el uso de técnicas de análisis genético de poblaciones anti-
guas, en específico de adn mitocondrial, se comprende la variabilidad 
genética y los posibles patrones de migración en la región durante el 
periodo Posclásico. Los objetivos fueron identificar el haplogrupo mi-
tocondrial de cada individuo, aportar a la base de datos sobre herencia 
materna en la población mexicana a través de muestras arqueológicas 
y llevar a cabo análisis comparativos con poblaciones prehispánicas y 
modernas. Los resultados sugieren una similitud genética entre los po-
bladores de Tabuco y las poblaciones de la región maya, con lo que res-
paldan propuestas lingüísticas sobre el parentesco del idioma huasteco 
con las lenguas mayenses.

El primer capítulo contextualiza la región de la Huasteca y el sitio 
arqueológico de Tabuco, ubicado en el municipio de Tuxpan de Rodríguez 
de Cano, Veracruz. Describe la delimitación geográfica-política actual de 
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la Huasteca, luego se menciona la discusión académica sobre su origen 
y distribución cultural.

Se hace una revisión de diversas propuestas sobre el origen lingüís-
tico de los huastecos, así como de la fecha de la separación del tronco 
proto-mayense, si éste ocurrió dentro de la región Huasteca o en otras 
áreas. También se presentan evidencias arqueológicas y lingüísticas que 
sugieren vínculos culturales y genéticos con las regiones mayas.

Se detallan los trabajos arqueológicos realizados en Tabuco, en es-
pecífico durante los proyectos de salvamento arqueológico en el sitio 
bajo la conducción de la dra. María Eugenia Maldonado Vite, que han 
revelado información sobre la ocupación y la evolución del sitio a lo lar-
go del tiempo.

El segundo capítulo explica la importancia del adn antiguo (adna) 
como herramienta en la investigación antropológica, una breve historia 
de las investigaciones de adna, así como los desafíos y precauciones que 
se deben tener en cuenta al manipular este material genético.

Se explican las características del adn mitocondrial y por qué es 
preferible su uso frente al nuclear en estudios de adna, también las par-
ticularidades de los haplogrupos mitocondriales y su relación con los 
orígenes geográficos de las poblaciones humanas a partir de su linaje 
materno, se puntualiza que en México los haplogrupos mitocondriales 
comunes en comunidades indígenas son el A, B, C y D.

En el tercer capítulo se describen las muestras utilizadas en la in-
vestigación y el proceso de extracción y genotipificación. Se examinaron 
16 muestras de restos óseos provenientes del Salvamento Arqueológico 
Gas Natural del Noroeste. Se seleccionaron fragmentos de huesos lar-
gos, de un tamaño aproximado de entre 3 y 5 cm y un peso aproximado 
de 1 gramo.

Los entierros utilizados se registraron en el Sistema Único de Re-
gistro Público de Monumentos y Zonas Arqueológicas e Históricos del 
inah, conforme a lo establecido en la legislación vigente que considera a 
los esqueletos que se encuentran en zonas arqueológicas como parte del 
patrimonio cultural.

En cuanto al proceso de extracción de adna, se siguió el protocolo es-
tandarizado del Laboratorio de Genética del iia, junto con el protocolo 
de extracción automática con el kit PrepFiler Express bta™ Forensic dna 
Extraction Kit. Se siguieron procedimientos de pcr y genotipificación 
por medio de análisis de enzimas de restricción.
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Finalmente, se realizaron los análisis estadísticos de componentes 
principales (acp) y molecular de varianza (Amova) para inferir posibles 
relaciones genéticas entre las poblaciones estudiadas y otras poblacio-
nes de referencia.

El cuarto capítulo se presentan los resultados. Se reitera la dificultad 
asociada al análisis de adna debido a la degradación del material óseo, 
especialmente en condiciones climáticas tropicales. De los 16 individuos 
analizados, sólo 9 proporcionaron resultados confiables.

Se reportan las frecuencias de haplogrupos de los individuos anali-
zados, así como las de poblaciones, principalmente, de cuenca de Méxi-
co y mayenses usadas en las comparaciones poblaciones.

Se describen los Amova para evaluar la variación genética entre gru-
pos basada en diferencias lingüísticas y temporales, así como entre pobla-
ciones antiguas y modernas. Los resultados sugieren una posible relación 
genética entre Tabuco y poblaciones mayas antiguas, como Xcaret, Chi-
chén Itzá y Bonampak. Más adelante se muestran las distancias genéti-
cas mediante la matriz de Slatkin y se discuten las similitudes genéticas 
entre Tabuco y otras poblaciones estudiadas.

El capítulo cinco consiste en la discusión. A pesar de las dificultades 
del estudio de poblaciones antiguas, los resultados obtenidos propor-
cionan información valiosa sobre la diversidad genética de los grupos 
prehispánicos en la región de la Huasteca.

Uno de los aspectos más relevantes en este trabajo de investigación 
fue la identificación de una posible conexión genética entre Tabuco y 
otros grupos de habla mayense, como Xcaret y Bonampak, lo que su-
giere la existencia de relaciones genéticas y lingüísticas entre estas po-
blaciones. Sin embargo, es importante tener en cuenta que es necesario 
realizar más investigaciones en el área de la Huasteca.

El análisis de los haplogrupos mitocondriales reveló que, por el mo-
mento, el haplogrupo A es el más frecuente en Tabuco, lo que concuerda 
con resultados en otras poblaciones antiguas. Los Amova respaldaron la 
hipótesis de una mayor afinidad genética y lingüística entre Tabuco y los 
grupos mayenses en comparación con las poblaciones de la cuenca de 
México. Estos resultados sugieren que los factores lingüísticos y cultura-
les pueden haber desempeñado un papel importante en la estructura-
ción genética de las poblaciones estudiadas.

Por último, se discuten los desafíos y avances en el análisis de adna, así 
como recomendaciones para futuros estudios. Se destaca la importancia de 
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ampliar la muestra de estudio, implementar técnicas adicionales, como 
la secuenciación y la pcr en tiempo real, y considerar análisis en otros 
conjuntos arqueológicos de Tabuco y sitios arqueológicos contemporá-
neos y cercanos geográficamente para obtener una imagen más comple-
ta de la diversidad genética en la región.
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